Evaluacion in silico de la expresion diferencial de vias conductuales en Atta

CUNGRESU cephalotes (Formicidae) expuestas a pesticidas
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Introduccion

Atta cephalotes, conocida como hormiga cortadora de hojas es una especie , S _
perteneciente a la tribu Attini (Formicidae: Myrmicinae), se caracterizan por su
amplia distribucion en el neotrépico y adaptabilidad (Fowler et al, 1990;
Valderrama et al, 2006). Se encuentra en areas agricolas, forestales y urbanas 2
pudiéndose llegar a considerarse plaga (Farji-Brener, 1992; Barone y Coley,
2002), llevando a un incremento en el uso de pesticidas que podrian afectar
indirectamente aspectos motores, reproductivos o comportamentales. Los S
insectos sociales, como los del género Atta en los ultimos afos se han B
convertido en un modelo excepcional para investigar cambios en la plasticidad ==
. : : ~o
molecular. No obstante, muchos de los mecanismos moleculares siguen siendo S
poco estudiados. Por lo tanto, en este trabajo se evaluo la expresion diferencial
de 22 RNA-seq obtenidos del BioProject PRJNA1022160 pertenecientes a o
hormigas obreras de A. cephalotes a través de las castas small minor (SM), <
minim (MNM), minor (MNR), media (MED) y major (MAJ) reportadas por
Gilbert, M. B et al., (2025), paralelamente, se evalu6 in silico la relacion de los o |
. . . o
transcritos asociados a rutas conductuales con las propiedades ADMET de los
pesticidas paraquat, glifosato, triclorometano y permetrina.
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Figura 1. Grafico de expresion diferencial de transcritos entre castas de obreras en A. cephalotes. Cada plot representa VD AT iLOGP
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Figura 2. Transcritos diferencialmente expresados entre subcastas de Atta cephalotes. Se muestran los cinco transcritos Entomo[ogz'a, 34(2), 156-162.
asociados a transporte, sintesis y neurocomportamiento mas significativos por comparacion segun |log,FC| y padj, con Fowler, H. G., Pagani, M. I, Da Silva, O. A., Forti, L. C., Da Silva, V. P., & De Vasconcelos, H.

anotacion funcional. Las barras indican magnitud y direccion de la expresion. Valores mas positivos indican mayor
expresion en la segunda casta comparada que en la primera. Valores negativos expresion mayor en la primera casta
respecto a la sequnda.
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